
 
 

 
 

GESTIÓN DE RECURSOS Y SERVICIOS 
BIBLIOTECARIOS 

Código FO-SB-12/v0

 
ESQUEMA HOJA DE RESUMEN Página 1/1 

 
RESUMEN TRABAJO DE GRADO 

 
AUTOR(ES):  
 
NOMBRE(S): MARIANA ARACEL APELLIDOS: DÍAZ MORENO 
NOMBRE(S):    APELLIDOS:  
 
FACULTAD:     CIENCIAS AGRARIAS Y DEL AMBIENTE 
 
PLAN DE ESTUDIOS: INGENIERÍA BIOTECNOLÓGICA 
DIRECTOR:  
NOMBRE(S): ANALILIA   APELLIDOS: ARROYO BECERRA 
  
TÍTULO DEL TRABAJO (TESIS): ANÁLISIS FENOTÍPICOS Y ENSAYOS 
MOLECULARES PRELIMINARES DE PLANTAS BRIOFITAS 
 
 
RESUMEN 
 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
PALABRAS CLAVES: estrés hídrico, musgos, RbcL, MatK, tolerancia. 
 
CARACTERISTICAS:  
 
PÁGINAS:   176 PLANOS:         ILUSTRACIONES:       CD ROOM:   1 
 

Elaboró Revisó Aprobó 
Equipo Operativo del Proceso Comité de Calidad Comité de Calidad 

Fecha 24/10/2014 Fecha 05/12/2014 Fecha 05/12/2014 
COPIA NO CONTROLADA 

Los musgos son plantas primitivas que poseen una estructura simple; aun así, muchas especies de 
musgos poseen la capacidad de tolerar la deshidratación, mediante mecanismos fisiológicos y 
bioquímicos que les permiten sobrevivir.  En este trabajo se elaboró un registro fotográfico de la 
colección de musgos pertenecientes al Centro de Investigación en Biotecnología Aplicada del Instituto 
Politécnico Nacional (CIBA-IPN). Se realizaron ensayos de determinación de tolerancia protoplasmática 
mediante una adecuación del protocolo de Austin (2006). A partir de los resultados de los ensayos de 
tolerancia, se seleccionaron las muestras que presentaron una alta respuesta de tolerancia a la 
deshidratación y se les extrajó ADN genómico.  Mediante PCR se amplificaron fragmentos de ADN 
correspondientes a los marcadores moleculares RbcL y MatK, estos marcadores fueron propuestos por el 
CBOL (Consortium for the Barcode of Life) y han sido ampliamente utilizadas en estudios de filogenia. 
Los productos de PCR fueron almacenados a refrigeración de -22°C, para futuros análisis de “Bar 
coding”.   
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