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RESUMEN

La validacion de un metodo analitico en un laboratorio de genetica forense es un paso
fundamental para asegurar que los resultados obtenidos por el mismo metodo son
confiables, en esta experiencia se opto por validar un metodo que utiliza la combinacion
de un Decaplex X-STR y el kit comercial Qiagen Multiplex PCR, optimizando la
amplificacion de diez marcadores microsatelites ligados al cromosoma X.

Se demostro que el metodo utilizado actualmente por el laboratorio Genes S.A.S. para la
determinacion de perfiles geneticos en casos especiales de relacion biologica es 100%
confiable ya que todos los parametros de desempeio (especificidad, sensibilidad,
repetibilidad, robustez, reproducibilidad e incertidumbre del metodo) cumplen con los
criterios de aceptacion establecidos para validar sistemas geneticos de tipo STRs.
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